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Resumo: A producéo de café é limitada por um numero de doencas, incluindo mancha
aureolada causada por Pseudomonas syringae pv. garcae. Ela € responsavel por
danos graves em viveiros e em novas plantagcbes sendo que o desenvolvimento de
variedades resistentes a doenca é uma alternativa mais sustentavel para cafeicultura. A
cafeicultura brasileira também sofre grandes prejuizos econbémicos devido aos
nematoides Meloidogyne paranaensis e M. incognita. Neste projeto, pretendemos
identificar marcadores SNPs de C. arabica através da genotipagem por
sequenciamento, analisar o desequilibrio de ligacdo entre estes marcadores e utiliza-
los em estudos de associacdo gendmica para resisténcia a P. syringae e para 0s
nematoides (Meloidogyne paranaensis e M. incognita) em uma colecdo de acessos
provenientes do centro primario de origem da espécie. Alem disso os marcadores
SNPs identifcados serdo validados para iniciarmos trabalhos de Selecdo Assistida por
Marcadores dentro do programa de melhoramento de cafeeiros do IDR-PARANA.
Acdes: Produzir um painel de marcadores SNPs através da andlise de dados de GBS
alinhados no genoma de referécia de C. arabica. ldentificar marcadores SNPs
associados a resisténcia a mancha aureolada e a nematoides em cafeeiros via GWAS.
Caracterizar genes posicionados nas regides genémicas proximas a esses marcadores
gue contribuam para o esclarecimento do mecanismo de resisténcia do cafeeiro ao
patégeno; Validar marcadores moleculares para programas de melhoramento do
cafeeiro que visem obter cultivares resistentes a mancha aureolada; Constru¢do de um
banco de dados com os resultados de genotipagem e fenotipagem obtidos,
possibilitando a utilizacdo dos resultados por outros pesquisadores

Metas: Associagdo GenOmica: Obter no minimo 5 SNPs associados para cada
caracteristica fenotipica analisada. Fenotipagem de 125 a 150 genotipos de Coffea
arabica para estudos de associacdo genomica ampla para resisténcia a M. paranansis
e M. incognita. O conjunto de informacdes devera ser integrado num banco de dados
fenotipicos dos gendtipos utilizados.

Fenotipagem e andlise dados: 120 a 150 acessos fenotipados para resisténcia a manca
aureolada e nematoides; Identificacdo de 2 a 5 plantas resistentes a P. syringae;
Identificacdo de 2 a 5 plantas resistentes a Meloidogyne paranaensis e M. incognita.
Genotipagem dos acessos: Painel de 130 a 150 acessos genotipados com minimo de
10 mil SNPs para estudos de associacao. Orientacéo de alunos de Graduacao e Pos-
Graduacao. Publicar dois a trés artigos sobre Associacdo Gendmica para estresses
bioticos. Validacdo de marcas para o melhoramento: validar pelo menos duas marcas
para cada caracteristica fenotipada.
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